PARTIE SV : Des phénotypes à différents niveaux d’organisation du vivant

CHAPITRE 1 = Du génotype au phénotype, relations avec l’environnement

TP1 : La structure des protides 

Objectifs méthodologiques :   


· être capable de suivre les instructions d’utilisation du logiciel RASTOP.

· être capable de représenter une observation par un schéma ou une formule.

Objectifs de connaissance : 


· connaître la constitution biochimique des protides.

· connaître la relation entre constitution et forme des protides .

RAPPEL :  Le groupe des protides inclut acides aminés, peptides et protéines.

Problème : quelle est la nature biochimique des protides ? En quoi ceci détermine leur forme ?

I. Constitution des acides aminés (AA) 

	Questions
	« mode d’emploi »
	Résultats

	- Visualiser l’acide aminé a1h.pdb

- Ecrire la formule semi-développée de l’AA


	- Aller dans ( fichier / ouvrir /…/ tpprot » et choisir  a1h.pdb

- Aller dans barre d’outils et choisir ( boules et bâtonnets


	

	Idem avec un autre AA : a2h.pdb
	Même opérations …


	

	Idem avec un autre AA : a3h.pdb
	Même opérations …


	

	- Entourer tout ce qui diffère d’un AA à un autre (= radical)

dans les 3 cas précédents.

- Donner la formule générale d’un AA, en désignant par R le radical.

APPELER le PROFESSEUR

- Donner le nom de ces AA
	
	


II. Structure des polypeptides (peptides et protéines)

	Questions
	« mode d’emploi »
	Résultats

	- Visualiser le DIPEPTIDE valine-histidine

- Ecrire la formule développée du dipeptide (en remplaçant les radicaux par R1 et R2)

- Encadrer la liaison entre les 2 AA (= liaison peptidique).

- Quelle molécule est formée en même temps que ce dipeptide ?
	Aller dans( fichier / ouvrir /…/ tpprot / a1-2h.pdb

Aller dans barre d’outils et choisir (  boules et bâtonnets puis ( rubans / brins.

Lire le descriptif en bas de l’écran.
	

	- Visualiser un petit PEPTIDE

(ici un nonapeptide)

- Dessiner ce squelette carboné (=molécule sans les radicaux R)

- Décrire sa structure.
	Aller dans ( fichier / ouvrir /…/ tpprot / ( a1-9h.pdb

Aller dans( Rubans / Squelette carboné / ( Afficher seul

Aller dans ( Atomes / Colorer / Groupe puis  ( Forme puis (  CPK.
	

	- Visualiser une PROTEINE

(ici un fragment d’anticorps)

- De combien de chaîne d’AA est faite cette protéine ?

- Quelle partie des AA est  impliquée dans la formation des liaisons non peptidiques entre AA :

· ponts disulfures

· liaisons hydrogènes

- Préciser le rôle de ces liaisons.
	Aller dans ( fichier / ouvrir /…/ igg / ( lys.pdb

( icône /fil de fer/

Aller dans ( Atome / Colorer par / Structure. 

( icône /Fil de fer/

( icône /Cacher tout/

( icône /Ruban/

( Liaison / ponts disulfures / mode / chaîne latérale.

( Liaison / liaisons hydrogène / mode / chaîne latérale. 

Choisissez les visualisations.
	

	- Visualiser une PROTEINE

(ici une hormone, l’insuline) 

- De combien de chaîne polypeptidique est faite cette protéine ?

- Même étude que pour le fragment d’anticorps.
	Aller dans ( fichier / ouvrir /…/ strfct  / ( insuline.pbd 
Puis même opérations …
Aller dans ( fichier / ouvrir /…/ igg / ( iggh.pdb

Puis même opérations …
	


III. BILAN : 

Expliquer méthodiquement à quoi est due la forme (structure spatiale) des protéines.

La lecture du site peut vous aider :

www.johnkyrk.com  /  version française  /  Acides Aminés et protéines  /  (  /

ATTENTION ! Après chaque étape, fermer le fichier utilisé avant d’en ouvrir un nouveau.

Pour cela : aller dans « fichier » et choisir « fermer » et surtout NE PAS ENREGISTRER les modifications.

